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. Durante un estudio parasitologico realizado en A. cocot

. | provenientes de Magdalena, provincia de Buenos Aires y el |
Rincon Dpto. La Capital, provincia de Santa Fe, se <
encontraron digenecos de la familia Clinostomidae

J localizados en la cavidad oral y el esofago.

INTRODUCCION

a Las garzas Ardea cocoi (Pelecaniformes, Ardeidae) habitan
zonas de banados, arroyos, costas de lagunas y rios. Se /8
encuentran en America del Sur, desde las Guayanas hasta la
Patagonia Central. Fue un ave muy perseguida por sus®
plumas durante el S. XIX.

OBJETIVO

Secuenciar el gen COIl de adultos del género Clinostomum
sp. Yy compararlas con las secuencias de la familia
Clinostomidae depositadas en el Genbank.

MATERIALES Y METODOS A R\  \\\'Y

Ejemplares de dichos parasitos se guardaron en alcohol 96% para estudios B
moleculares, y otros fueron conservados en formol para realizar tinciones y R 3
estudios morfologicos. Se secuencio el gen COl de 4 cjemplares, dos
provenientes de cada provincia. Las secuencias obtenidas se editaron en el
" programa Genecious. A partir de secuencias de la familia Clinostomidae
depositadas en el GenBank se contruyo una matriz que se alineo en la

plataforma on line MAFFT. Con el programa MEGA X se calculo la distancia
genica (p-value). El arbol filogenético se obtuvo con el programa Mr. Bayes.
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= | gran cantidad de especies registradas y muchas otras por ser descubiertas de las que solo se conocen las secuencias obtenidas de metacercarias. En |
. Argentina es la primera vez que se secuencian adultos de este genero. Estudios genéticos que se basan en metacercarias de diferentes hospedadores [
*  del pais estan arrojando resultados promisorios y hacen suponer que en el futuro se podran describir mas especies de Clinostomum sp.




