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m\ITRODUCCION A
Mikrogeophagus altispinosus (Haseman, 1911) es un pez de |la cuenca del Rio
Amazonas, que se cria y comercializa como pez ornamental (Fig. 1) . Una pareja de
éstos, obtenidos en un comercio de La Plata, presentaban nematodes de coloracién

EXTENSIONISTAS

PECES, CRUSTACEOS Y MOLUSCOS

@jiza emergiendo de la cloaca. A F .
RESULTADOS

MATERIALES Y METODOS regiones ambiguamente El andlisis molecular (Fig. 4) agrupd al
Se obtuvo de los intestinos de alineadas e hipervariables. Se | nematode con ejemplares de la
ambos ejemplares un total de establecio el mejor modelo de familia Camallanidae y mas
24 parasitos. Los nematodes se substitucion nucleotidida para orecisamente con el género
observaron en vivo bajo la matrix con Partition Findery Camallanus. En Sudamérica se han
microscopio optico (Fig. 2y 3). se realizo el arbol filogenético citado tres especies nativas de este
Algunos se fijaron en alcohol con el programa MrBayes. La género (Camallanus (Zeylanema)
96% para estudios moleculares distancia génica se calculd con corderoi, Camallanus (Camallanus)
y otros en formol 10% para el programa MEGA. tridentatus, y Camallanus
estudios morfologicos. “ioo || (Camallanus) acaudatus). La distancia

El ADN extraido se amplifico
con primers especificos y se
obtuvo 1 secuencia del gen
18S. La secuencia se edito en el
programa Geneious, la
busqueda de secuencias
homologas se realizo en el
GenBank y todas fueron
alineadas con el programa
online Mafft. Posteriormente
se uso el programa online ,

Gblocks para detectar las Va o

génica obtenida respecto a las
secuencias depositadas en el
GenBank con respecto a C. cotti es

del 0%-1%.
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Fig. 3. Detalle papilas macho. Fig. 4

/ DISCUSION
En base al arbol filogenético, la distancia génica, y el analisis morfologico al microscopio opticoy

electronico este nematode corresponde a la especie Camallanus cotti. Este nematode se registro por primera

del mundo ha sido registrado en paises como Korea y Brasil parasitando especies de acuicultura como asi en

proveniente de un acuario y de Camallanus sp. en ejemplares cultivados de Poecilia reticulata (datos del
Laboratorio no publicados).

vez en 1927 en varias especies dulceacuicolas de Japon. Actualmente y debido al comercio de especies a lo largo

especies nativas de Nueva Caledonia. Para |la Argentina existe una cita de C. cotti para Melanotaenia sp. también
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